
В РФ началась подчищающая иммунизация против кори и мероприятия по профилактике 

инфекций, передающихся клещами 

На очередном селекторном совещании с руководителями территориальных органов и 

учреждений Роспотребнадзора руководитель Службы Анна Попова заслушала доклады об 

эпидситуации по кори, а также дала ряд поручений в рамках стартовавшей 3 апреля кампании по 

подчищающей иммунизации против этой инфекции. 

В настоящее время ситуация по кори в России контролируемая, однако есть регионы, где 

уровень заболеваемости вырос. В этой связи Главный государственный санитарный врач РФ 

поручила активизировать работу по вакцинации непривитых и ранее не болевших граждан, а 

также привитых однократно детей и взрослых. 

На совещании также обсуждалась обстановка по инфекциям, передающимся клещами. 

Было отмечено, что актуальная обращаемость в медицинские организации в связи с укусами 

клещей превышает среднемноголетние значения в 1,4 раза. На сегодняшний день 

зарегистрировано около тысячи обращений. При этом случаи клещевого энцефалита и боррелиоза 

не выявлены. 

По состоянию на 31.03.2023 в РФ от клещевого энцефалита привито более 800 тысяч 

человек, всего же планируется привить до 3 млн человек. Анна Попова также отметила, что 

регионы не должны пренебрегать противоклещевыми (акарицидными) обработками. В 2023 году 

площадь обработанной территории будет на 10% больше, чем в прошлом. 

В ходе совещания также отмечено, что на 13-й неделе 2023 года на территории РФ 

заболеваемость гриппом и ОРВИ по сравнению с предыдущей неделей снизилась на 13,3 %, 

зарегистрировано свыше 670 тысяч случаев. В структуре циркулирующих респираторных вирусов 

доля вирусов гриппа составила 37%. Из числа других респираторных вирусов негриппозной 

этиологии лидирующими остаются риновирусы и РС-вирусы. 

Заболеваемость COVID-19 также снизилась по сравнению с прошлой неделей на 12,6% 

зарегистрировано 68,7 тысяч случаев. Преобладающими остаются геноварианты штамма 

"Омикрон". 

В рамках молекулярно-генетического мониторинга за возбудителем новой коронавирусной 

инфекции в базу VGARus с нарастающим итогом по состоянию на 03.04.2023 года загружено 

более 241 тысячи геномных последовательностей SARS-CoV-2, полученных в результате 

полногеномного и фрагментного секвенирования. 

 


